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UF2075 APLICACION DE HERRAMIENTAS DE SOFTWARE Y METODOS
COMPUTACIONALES A LA INFORMACION BIOTECNOLOGICA (ONLINE)

180,00 € - 250,00 €

Este curso se ajusta a lo expuesto en el itinerario de aprendizaje perteneciente a la Unidad
Formativa UF2075 Aplicacién de herramientas de software y métodos computacionales a la
informacién biotecnolégica regulada en el Real Decreto 623/2013, de 2 de Agosto, que permita
al alumnado adquirir las competencias profesionales necesarias para obtener e intercambiar
datos biotecnoldgicos usando redes telematicas y técnicas de bioinformatica.

Categorias: Quimica |

INFORMACION
Duracion 30 h
Modalidad Online
Docencia TUTOR PERSONAL
Practicas GESTION DE PRACTICAS EN EMPRESAS
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Método de pago FINANCIACION SIN INTERESES
Centro de empleo AGENCIA DE COLOCACION
Formacion acreditada CENTRO ACREDITADO POR EL SEPE

DESCRIPCION DEL PRODUCTO

UNIDAD FORMATIVA 1. APLICACION DE HERRAMIENTAS DE SOFTWARE Y METODOS
COMPUTACIONALES A LA INFORMACION BIOTECNOLOGICA

UNIDAD DIDACTICA 1. EMPLEO DE PROGRAMAS INFORMATICOS DE APLICACION EN
BIOTECNOLOGIA.

1.
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10.

Introduccién a la programacién de Bases de Datos.

Aplicaciones de uso biotecnolégico en ordenadores y herramientas web relacionadas (Consultas
de Bases de datos en biologia molecular: SRS).

Herramientas de navegacién.

Manejo de programas de representacion grafica.

Adaptacién de la programacion mediante scripts en Perl.

Sistemas de almacenamiento de datos de origen bioldgico.

Tipos de bases de datos bioldgicas.

Modelos de integracion.

Programas relacionados con el analisis de secuencias de acidos nucleicos y otras moléculas.
Programas relacionados con analisis de variabilidad genética mediante marcadores
moleculares.

UNIDAD DIDACTICA 2. EMPLEO DE PROGRAMAS Y BASES DE DATOS PARA IDENTIFICAR Y
MODELAR GENES.
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Localizacién y enmascaramiento de secuencias repetidas.
Métodos de comparacién.

Analisis de la secuencia de ADN a nivel de nucleétido.
Andlisis de sefales.

Busqueda en bases de datos de secuencias expresadas.
Tipos de bases de datos bioldgicas.
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Referencias cruzadas con otras bases de datos.
Bases de datos de secuencias.

Principales bases de datos:

10. - De nucleétidos.

11. - De proteinas.

12. - De genomas.
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UNIDAD DIDACTICA 3. SISTEMAS DE ALMACENAMIENTO DE DATOS DE ORIGEN BIOLOGICO.

Microchip.

Memoria RAM.

Disco duro.

Dispositivos portatiles: CD-ROM , DVD , Memoria USB.
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