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MF1537_3 BIOINFORMATICA (ONLINE)

250,00 € - 350,00 €

En el ambito de la Quimica es necesario conocer los diferentes campos del analisis
biotecnoldgico, dentro del area profesional del Proceso Quimico. Asi, con el presente curso se
pretende aportar los conocimientos necesarios relacionados con la bioinformatica.

Categorias: Certificados de Profesionalidad, Certificados de Profesionalidad Online, Quimica |

INFORMACION

Duracion 100 h
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Modalidad Online

Docencia TUTOR PERSONAL

Practicas GESTION DE PRACTICAS EN EMPRESAS
Método de pago FINANCIACION SIN INTERESES

Centro de empleo AGENCIA DE COLOCACION

Formacion acreditada CENTRO ACREDITADO POR EL SEPE

DESCRIPCION DEL PRODUCTO

1.

MODULO 1. BIOINFORMATICA

UNIDAD FORMATIVA 1. NORMAS DE CALIDAD Y ETICA EN EL EMPLEO DE PROGRAMAS
INFORMATICOS UTILIZADOS EN BIOINFORMATICA

UNIDAD DIDACTICA 1. COMPONENTES PRINCIPALES DE LOS EQUIPOS Y PROGRAMAS
INFORMATICOS.
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Unidades funcionales: Procesador, memoria y periféricos.

Arquitecturas: Microprocesadores RISC y CISC.

Redes y comunicaciones.

Sistemas operativos: Visién funcional -servicios suministrados, procesos, gestion y
administraciéon de memoria, sistemas de entrada y salida y sistemas de ficheros-.
Tipos de periféricos en biotecnologia.

Herramientas de navegacion.

UNIDAD DIDACTICA 2. PROGRAMAS INFORMATICOS APLICADOS A BIOTECNOLOGIA.
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Sistemas de almacenamiento de datos de origen biolégico.

Sistemas de control distribuido.

Herramientas de software para disefo de bases de datos relacionales.
Bases de datos de biologia molecular.

Lenguajes y programas especializados de utilizacién en biotecnologia.
Programas de estadistica y de representacién grafica.
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7. Herramientas de depuracién informatica.

8.

Optimizadores de consultas.

UNIDAD DIDACTICA 3. APLICACION DE NORMAS DE CALIDAD Y DE ETICA A LA
BIOINFORMATICA.
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9.
10.
11.

Normas de calidad para el funcionamiento de los dispositivos y herramientas de software.
Normas de calidad para detectar anomalias en el funcionamiento del hardware y el software.
Copias de seguridad de la informacién de los datos del equipo.

Libro de registro de las copias de seguridad.

Manuales de herramientas de busqueda.

Procesos de optimizacidén y algoritmos aplicables en biotecnologia.

Programas relacionados con el analisis de secuencias de acidos nucleicos y otras moléculas.
Programas relacionados con analisis de variabilidad genética mediante marcadores
moleculares.

Administracién, seguridad y ética en entornos informaticos.

Privacidad de la informacién genética.

Proceso éticamente adecuado de la informacién genética gestionada.

UNIDAD FORMATIVA 2. APLICACION DE HERRAMIENTAS DE SOFTWARE Y METODOS
COMPUTACIONALES A LA INFORMACION BIOTECNOLOGICA

UNIDAD DIDACTICA 1. EMPLEO DE PROGRAMAS INFORMATICOS DE APLICACION EN
BIOTECNOLOGIA.

1.

N
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10.

Introduccién a la programacién de Bases de Datos.

Aplicaciones de uso biotecnolégico en ordenadores y herramientas web relacionadas (Consultas
de Bases de datos en biologia molecular: SRS).

Herramientas de navegacion.

Manejo de programas de representacién grafica.

Adaptacién de la programacién mediante scripts en Perl.

Sistemas de almacenamiento de datos de origen bioldgico.

Tipos de bases de datos bioldgicas.

Modelos de integracion.

Programas relacionados con el analisis de secuencias de acidos nucleicos y otras moléculas.
Programas relacionados con andlisis de variabilidad genética mediante marcadores
moleculares.
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UNIDAD DIDACTICA 2. EMPLEO DE PROGRAMAS Y BASES DE DATOS PARA IDENTIFICAR Y
MODELAR GENES.
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Localizacién y enmascaramiento de secuencias repetidas.
Métodos de comparacién.

Analisis de la secuencia de ADN a nivel de nucleétido.
Andlisis de sefales.

BlUsqueda en bases de datos de secuencias expresadas.
Tipos de bases de datos bioldgicas.

Referencias cruzadas con otras bases de datos.

Bases de datos de secuencias.

Principales bases de datos:

. - De nucledétidos.

. - De proteinas.

. - De genomas.

UNIDAD DIDACTICA 3. SISTEMAS DE ALMACENAMIENTO DE DATOS DE ORIGEN BIOLOGICO.
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Microchip.

Memoria RAM.

Disco duro.

Dispositivos portatiles: CD-ROM , DVD , Memoria USB.

UNIDAD FORMATIVA 3. ORGANIZACION, DOCUMENTACION Y COMUNICACION DE DATOS
BIOTECNOLOGICOS

UNIDAD DIDACTICA 1. APLICAR LA BIOINFORMATICA EN EL ANALISIS DE SECUENCIA Y
GENOMAS.

1.
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Analisis de secuencias y genomas: Algoritmos para el alineamiento de secuencias y bldsquedas
en bases de datos.

Deteccién y modelado de genes.

Herramientas para el andlisis de genomas.

Comparacion de genomas.

Seleccidn de rutas metabdlicas.

Métodos para el analisis de datos masivos en genédmica funcional y proteémica.

Algoritmos y estrategias basicas en biologia molecular.

Métodos de reconstruccién filogenético.
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UNIDAD DIDACTICA 2. APLICAR LA BIOINFORMATICA PARA PREDECIR LA ESTRUCTURA DE
PROTEINAS Y ANALISIS DE DATOS DE GENOMICA ESTRUCTURAL.
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Estructura de proteinas y DNA.

Comparacion de estructura de proteinas.

Métodos de encaje entre proteinas, y entre moléculas pequefas y proteinas.
Comparacién de genomas.

Seleccién de rutas metabdlicas.

Métodos para el andlisis de datos masivos en gendmica funcional y proteédmica.
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